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Tiques	
ØPlus	de	17	%	des	maladies	infectieuses	sont	d’origine	vectorielle	(Organisation	mondiale	de	la	santé	2020).

ØAcariens	hématophages	obligatoires,	900	spp	dans	le	monde	(Ixodidae,	Argasidae,	Nuttallielidae).		

Rhipicephalus Dermacentor		HyalommaAmblyomma Ixodes

ØPrincipaux		genres	de	tiques	impliqués	en	pathologie	humaine

https://youtu.be/_kdlFFWEtCU

Pr.	PAROLA	Philippe	



Piqure	de	tique

Vecteur	connu	??

Intérêt	de	l’identification
Permet de déduire le comportement,
 rôle vectoriel, 
susceptibilité aux stratégies de lutte…

	

Comment	faire?



Identification morphologique

• Méthode de 
référence = analyse 
des critères 
morphologiques 
discriminants

• Identification de 
genre puis d’espèce

• Loupe + Clés 
dichotomiques 

?



Identification ?



Nymphe 

8 pattes, Absence OG = 
Nymphe



Nymphe Ixodes 
sp.

8 pattes, Absence OG = 
Nymphe

Palpes plus longues que la 
base de la tête 
Sillon antérieur à l’anus
 = Ixodes



Nymphe d’Ixodes 
ricinus

8 pattes, Absence OG = 
Nymphe

Palpes plus longues que la 
base de la tête 
Sillon antérieur à l’anus 
= Ixodes

CBV en angle droit, 
divergentes vers l’arrière et 
l’extérieur
Epine interne sur la coxa I
= Ixodes ricinus



Identification morphologique

Avantages 

• Peu onéreuse
• Nécessite peu de matériel 

(loupe, clés dichotomiques)
• Déploiement facile sur le 

terrain

è Technique de référence

Inconvénients

• Spécimens bien conservés
• Expertise
• Chronophage
• Polymorphismes 

morphologiques (sous-
espèces)

• Complexe d’espèces



• Depuis 90’s : mise au point de la PCR et 
séquençage de fragments permettant étude du 
polymorphisme ADN

• Différents tests : RFLP, AFLP.. onéreux et 
complexes

• Barcoding : étude de polymorphisme de régions 
ribosomales (Internal Transcribed Spacer, 
InterGenic Spacer..) ou mitochondriales (COI)

Identification par Biologie Moléculaire



Avantages
• Sensibilité ++
• Fiabilité ++
• High throughput = 

génération d’un nombre 
élevé d’identifications

à Complète ID morpho 
(2000)

Inconvénients

• Plateau technique
• Réactifs spécifiques
• Coût +++
• Séquençage = séquences 

disponibles ?

Identification par Biologie Moléculaire
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3.	Development	of	MALDI-TOF	Mass	Spectrometry	for	the	identification	of	lice	isolated	from	
farm	animals



• Technique émergente = empreinte protéique en 
MALDI-TOF MS

• Choix d’un compartiment

• Création d’une DB spectrale

è Reproductibilité intraespèce = spécificité 
interespèces

Identification par MALDI-TOF MS
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Avantages

• Précis
• Faible coût (réactifs, 

utilisation de l’automate)
• Rapide (technique et 

analyse)
• Aucune expertise 

entomologique requise

Inconvénients

• Coût de l’automate et 
maintenance

• Logiciels et DB « à jour »
• Facteurs intrinsèques : 

stades développementaux
• Facteurs extrinsèques : 

entomopathogènes
• Conservation des spécimens

Identification par MALDI-TOF MS



Analyses	en	fonction	de	l’identification	
Dermacentor:	QBDER	(Bartonella,	Coxiella	burnetii,	Coxiella-Like,	Francisella	tularensis,	Rickettsia	)

Amblyomma	:	QBAMB	(	Borrelia,	Coxiella-Like,	Anaplasma	,	Rickettsia	)

Rhipicephalus:	QBRIP(Rickettsia,	Bartonella,	Coxiella	burnetii,	Ehrlichia	canis,	Coxiella-Like)

Ixodes	ricinus:	QBIXO	(Rickettsia,	Borrelia,	Diplorickettsia	,Coxiella-Like,	Anaplasma)


